SHOWORF of unknown from 1 to 834

           ---------|---------|---------|---------|---------|

         1 CCTTTAGGGGGGCTTAGCTTTATATCGAATTCCGTTGCTGTCCTTAAAGG 50

F2       1  L  *  G  G  L  A  L  Y  R  I  P  L  L  S  L  K  G 15

           ---------|---------|---------|---------|---------|

        51 GGAATTATCAGTCTCAATATGGTACAAAGCCCCAAGACACAGATGAGTTT 100

F2      16   N  Y  Q  S  Q  Y  G  T  K  P  Q  D  T  D  E  F   31

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       101 GGAAACCCGATTCAACAGGGTACTACGGGAGGCTTCGGTAGTGCCACCAC 150

F2      32 G  N  P  I  Q  Q  G  T  T  G  G  F  G  S  A  T  T  48

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       151 TGGTACTGGGTACGGGACCACTGAAACCCCGTACACAGGAGGGCAGCAGC 200

F2      49  G  T  G  Y  G  T  T  E  T  P  Y  T  G  G  Q  Q  Q 65

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       201 AACAAGAGAGAGGTACTGGCATGACTGGAAGTGGTTACGGGACTACTGAT 250

F2      66   Q  E  R  G  T  G  M  T  G  S  G  Y  G  T  T  D   81

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       251 GCCCCGTACACAGGAGGGCAGCAGCAACAAGAGAGAGGGATGATGGATAA 300

F2      82 A  P  Y  T  G  G  Q  Q  Q  Q  E  R  G  M  M  D  K  98

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       301 GATCAAGGACAAGATTCCAGGAACTGGTGGTGGACGTAGGGATGACGACC 350

F2      99  I  K  D  K  I  P  G  T  G  G  G  R  R  D  D  D  P 115

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       351 CCTACTCATCGAATGCCCAGACCGGTACTGGCATGACTGGAACTGGGTAC 400

F2     116   Y  S  S  N  A  Q  T  G  T  G  M  T  G  T  G  Y   131

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       401 GGAACTACTGACGCCCCGTACACTGGAGGGGAGTACGAAGAAAGGGGGAT 450

F2     132 G  T  T  D  A  P  Y  T  G  G  E  Y  E  E  R  G  M  148

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       451 GATGGACAAGGTCAAGGACAAGATTCCGGGGACTGGGCAGAGGGATGAAA 500

F2     149  M  D  K  V  K  D  K  I  P  G  T  G  Q  R  D  E  T 165

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       501 CCTACTCATCTAAGACGGCCTCCACCACCGCACCTTACGGTGGCACCACC 550

F2     166   Y  S  S  K  T  A  S  T  T  A  P  Y  G  G  T  T   181

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       551 GGAGAGCACCAGGAAAAGAAGGGCGCCATGGACAAGATCAAAGAAAAGCT 600

F2     182 G  E  H  Q  E  K  K  G  A  M  D  K  I  K  E  K  L  198

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       601 TCCCGGTGGACGCCATTAAATATATATGTGTGTGCGCGCGTATGTATTCT 650

F2     199  P  G  G  R  H  *  I  Y  M  C  V  R  A  Y  V  F  * 10

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       651 AGGGTCTTTTGATGTGCTAATAACCGGTGCTTGGTGTGATTGTGTGAACG 700

F2       1   G  L  L  M  C  *  *  P  V  L  G  V  I  V  *  T   1

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       701 TAATTTCTTTCTTACGTGCGCGAGTGAGCAGCGAGCACTTCGCAGTGTCA 750

F2       1 *  F  L  S  Y  V  R  E  *  A  A  S  T  S  Q  C  Q  8

           ---------|---------|---------|---------|---------|

       751 GTGTGTGTTTTGTAATCGGTACTTTGTGGTTTTATCAATAGAGCAATAGT 800

F2       9  C  V  F  C  N  R  Y  F  V  V  L  S  I  E  Q  *  Y 1

           ---------|---------|---------|----

       801 ATTCTAGTTTCCGTATAAAAAAAAAAAAAAAAAA 834

F2       2   S  S  F  R  I  K  K  K  K  K     11

